
Tabela 1. Rodzaj próbek oraz gatunki dzikich ptaków, od których uzyskano próbki
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Wst� p
Klebsiella variicolajest Gram-ujemn� bakteri� nale�� c� do rodzajuKlebsiella, obejmuj� cego
kilka gatunków wywo
uj� cych choroby zaka� ne u ludzi i zwierz� t.
W ostatnich latach zainteresowanie tym patogenem wzros
o ze wzgl� du na jego znaczenie
kliniczne oraz udzia
 w rozprzestrzenianiu si� oporno� ci na substancje przeciwbakteryjne.
Celem badania by
a ocena wyst� powania oraz charakterystyka genomowa izolatów
K. variicola uzyskanych od ptaków wolno� yj� cych.

Materia
 i metody
Badania przeprowadzono na 135 próbkach ka
u, wymazów z wola i wypluwek pochodz� cych
od 20 gatunków ptaków (Tabela 1).Klebsiella izolowano z wykorzystaniem pod
o� a
MacConkey’a orazKlebsiella Chromagar. Do identyfikacji zastosowano technik� MALDI-
TOF MS. Izolacj� DNA wykonano z u� yciem Maxwell RSC Cultured Cells DNA Kit
(Promega), a jego jako�� oceniono przy u� yciu Qubit 3.0. Biblioteki przygotowano przy
u� yciu zestawu KAPA HyperPlus Kit (Roche). Sekwencjonowanie genomowe szczepów
wykonano z wykorzystaniem platformy Illumina. Analiz� genomów wykonano przy u� yciu
narz� dzia Kleborate oraz CARD.

Wyniki
K. variicola wykryto w 5 próbkach (3,7%) pochodz� cych od � urawi (n=3) oraz bocianów
bia
ych (n=2). Analiza uzyskanych genomów wykaza
a,� e wszystkie izolaty nale� a
y do
K. variicola subsp. Variicola,charakteryzowa
y si� du�� ró� norodno� ci� si� gaj� c� ponad 22
000 SNP i nale� a
y do 4 typów sekwencyjnych: ST363, ST581, ST1562 i ST6718 (Rycina 1).
We wszystkich izolatach wykryto geny koduj� ce betalaktamazy LEN (Rycina 2).

Rycina 1. Pokrewie� stwo filogenetyczne izolatówKlebsiella variicolasubsp. variicola uzyskanych od � urawi i bocianów bia
ych. Matryca liczbowa zawiera informacj�  dotycz� c�  liczby nukleotydów ró� ni� cych (SNP) poszczególne 
izolaty.

Rycina 2. Lokalizacja genów oporno� ci w poszczególnych genomach K. variicolasubsp. variicola
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Wnioski
Uzyskane wyniki dostarczaj� cennych informacji na temat
wyst� powania, ró� norodno� ci genetycznej i oporno� ci w� ród
Klebsiella variicola u ptaków wolno � yj� cych, podkre� laj� c
potrzeb� ci� g
ego monitorowania i badania sytuacji epidemicznej
w kontek� cie „Jedno Zdrowie”.

Finansowanie
Badanie zosta
o sfinansowane z dotacji Ministra Nauki
i Szkolnictwa Wy� szego w ramach grantu nr. S/556 przyznanego na
lata 2023-2025 i realizowanego w Pa� stwowym Instytucie
Weterynaryjnym w Pu
awach.

gatunek Rodzaj próbki ogó
em
ka
 wymaz z wola wypluwka

bocian bia
y(Ciconia ciconia) 30 27 57

jaskó
ka dymówka(Hirundo rustica) 15 15

� uraw zwyczajny(Common crane) 11 11

g�� g� gawa(Anser anser) 7 7


ab� d� niemy(Cygnus olor) 7 7

kaczka krzy� ówka(Anas platyrhynchos) 5 5

kos(Turdus merula) 5 5

drozd� piewak(Turdus philomelos) 4 4

jaskó
ka oknówka(Delichon urbicum) 4 4

mucho
ówka szara(Muscicapa striata) 2 1 3

sikorka bogatka(Parus major) 1 2 3

kapturka(Sylvia atricapilla) 1 1 2

kopciuszek(Phoenicurus ochruros) 2 2

pieg� a(Curruca curruca) 1 1 2

zaganiacz(Hippolais icterina) 1 1 2

zi� ba(Fringilla coelebs) 2 2

dzwoniec(Chloris chloris) 1 1

go
� b grzywacz(Columba palumbus) 1 1

kwiczo
 (Turdus pilaris) 1 1

rudzik (Erithacus rubecula) 1 1

ogó
em 102 6 27 135


