KARTA PRZEDMIOTU

Zatgcznik nr 5 do dokumentacji programowej

Cykl ksztatcenia od roku akademickiego: 2025/2026

I. Dane podstawowe

Nazwa przedmiotu

Bioinformatyka

Nazwa przedmiotu w jezyku angielskim Bioinformatics

Kierunek studiéw

Biotechnologia

Poziom studiow (1, Il, jednolite magisterskie) Il

Forma studiow (stacjonarne, niestacjonarne) stacjonarne

Dyscyplina

nauki biologiczne

Jezyk wyktadowy

jezyk polski

Koordynator przedmiotu

Dr hab. Maciej Mastyk

Forma zajec (katalog
zamkniety ze stownika)

Liczba godzin semestr Punkty ECTS

wyktad

15 Il 3

konwersatorium

éwiczenia

15 Il

laboratorium

warsztaty

seminarium

proseminarium

lektorat

praktyki

zajecia terenowe

pracownia dyplomowa

translatorium

wizyta studyjna

Wymagania wstepne

Znajomos¢ zagadnien biochemicznych, biologii molekularnej oraz
podstawowych zjawisk zachodzgcych w komérkach zywych .

Znajomos¢ podstawowych zagadnien informatycznych, umiejetnosc pracy
przy komputerze oraz pracy z podstawowymi aplikacjami komputerowymi.

Il. Cele ksztatcenia dla przedmiotu

C1 - Zapoznanie studentow z dostepnymi bazami danych informac;ji biotechnologicznych

C2 - Rozwiniecie umiejetnosci swobodnego poruszania sie w bazach danych, obserwacji, zadawania
pytan i omoéwienia wynikdéw analiz strukturalnych makromolekut.

C3 - Nabycie umiejetnosci postugiwania sie specyficznym stownictwem z zakresu bioinformatyki.

lll. Efekty uczenia sie dla przedmiotu wraz z odniesieniem do efektéw kierunkowych

Symbol

Odniesienie do efektu

Opis efektu przedmiotowego kierunkowego

WIEDZA

wW_01 ‘ ma pogtebiong wiedze w zakresie bioinformatyki ze ‘ K_Wo04
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szczegdlnym uwzglednieniem zagadnien dla biotechnologii
oraz ma znajomos¢ specjalistycznych narzedzi
bioinformatycznych

UMIEJETNOSCI

U 01 stosuje zaawansowane techniki i narzedzia badawcze w | K_UO1
zakresie bioinformatyki
U 02 stosuje metody bioinformatyczne do interpretacji procesow | K_U04
przyrodniczych
KOMPETENCIJE SPOLECZNE
K 01 ma Swiadomos¢ sensu, wartosci i potrzeby analizowania K_KO1

procesdw z zakresu biotechnologii

IV. Opis przedmiotu/ tresci programowe

Wyktad.

Charakterystyka Bioinformatyki jako odrebnej dziedziny nauki, stownictwo i terminologia w
bioinformatyce, bazy danych informacji, model danych NCBI, bazy danych struktur
bimolekularnych, poréwnywanie i analiza sekwencji biatek, metody przewidywania wykorzystujgce
sekwencje biatek, zapoznanie z bazami danych informacji biotechnologicznych, genetycznych czy
biologii strukturalnej.

Cwiczenia.

Poznanie budowy podstawowych typéw plikéw stosowanych w bioinformatyce przeprowadzanie
analiz sekwencji nukleotydowych gendw, przeprowadzanie analiz sekwencji aminokwasowych
biatek, analiza struktur drugorzedowych i trzeciorzedowych biatek. Poréwnywanie sekwencji
nukleotydowych gendw oraz aminokwasowych biatek. Poréwnywanie struktur trzeciorzedowych
biatek. Modelowanie homologiczne biatek.

V. Metody realizacji i weryfikacji efektow uczenia sie

Symbol Metody dydaktyczne Metody weryfikacji Sposoby dokumentacji
efektu (lista wyboru) (lista wyboru) (lista wyboru)
WIEDZA
W_01 Wykfad konwencjonalny Test Uzupetniony i oceniony
Test
UMIEJETNOSCI
U o1 Cwiczenia praktyczne Sprawdzenie umiejetnosci Uzupetniony i oceniony
praktycznych/test Test
U 02 Cwiczenia praktyczne Sprawdzenie umiejetnosci Uzupetniony i oceniony
praktycznych/test Test
KOMPETENCJE SPOLECZNE
K 01 Cwiczenia praktyczne Sprawdzenie umiejetnosci Uzupetniony i oceniony

praktycznych/test Test




VI. Kryteria oceny, wagi

wyktad: uzupetniony i oceniony test

¢éwiczenia: 1 kolokwium
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Ocena

Kryteria oceny

bardzo dobra (5)

student realizuje zaktadane
efekty ksztatcenia w
stopniu bardzo dobrym

wykazuje znajomos¢ tresci ksztatcenia na
poziomie 91-100 %

ponad dobra (4,5)

student realizuje zaktadane
efekty ksztatcenia w
stopniu ponad dobrym

wykazuje znajomos¢ tresci ksztatcenia na
poziomie 86-90 %

dobra (4)

student realizuje zaktadane
efekty ksztatcenia w
stopniu dobrym

wykazuje znajomos¢ tresci ksztatcenia na
poziomie 71-85%

dos¢ dobra (3,5)

student realizuje zaktadane
efekty ksztatcenia w
stopniu dos¢ dobrym

wykazuje znajomos¢ tresci ksztatcenia na
poziomie 66-70%

dostateczna (3)

student realizuje zaktadane
efekty ksztatcenia w
stopniu dostatecznym

wykazuje znajomos¢ tresci ksztatcenia na
poziomie 51-65%

niedostateczna (2)

student realizuje zaktadane
efekty ksztatcenia w
stopniu niedostatecznym

wykazuje znajomos¢ tresci ksztatcenia na
poziomie ponizej 51%

Cwiczenia sg obowigzkowe. Dozwolona jest jedna nieusprawiedliwiona nieobecno$é¢ na
¢wiczeniach . Sposdb odrobienia nieobecnosci jest wskazywany przez prowadzacego. Studenci

nie mogg korzystac ze sprzetu elektronicznego podczas wyktadow/¢wiczen.

Wagi.

Praca w laboratorium 20%, zaliczenie pisemne 80%.

VII. Obcigzenie pracg studenta

Forma aktywnosci studenta Liczba godzin
Liczba godzin kontaktowych z nauczycielem 30
Liczba godzin indywidualnej pracy studenta 70

VIII. Literatura

Literatura podstawowa

Bioinformatyka, pod red. A.D. Baxevanisa i B.F.F. Ouellette’a, PWN 2005

Literatura uzupetniajaca




